
第３回ピコバイオロジー研究会 
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要旨： タンパク質の機能と関わる構造ダイナミクスを理解するために、構造の

計時変化を詳しく観測することは重要である。構造ダイナミクスを「直接」観測す

る手法として 1分子計測は非常に強力であるが、一般に得られる構造の解像度

が低いという弱点がある。一方で全原子モデルを用いた分子動力学シミュレー

ションでは、原子レベルの機能ダイナミクスを観察することができるが、現象によ

ってはモデルパラメータが不正確で正しくないという弱点がある。そこで我々は、

統計数理の手法を応用することで、1分子計測・シミュレーション双方のデータを

相補的に組み合わせて同化・統合し、高解像度な機能ダイナミクスを調べる手

法を開発・応用してきた [1]。講演ではこれまでに行った 1分子 FRET計測デー

タへの応用研究 [2] や、現在行っている高速原子間力顕微鏡データに対する

途中結果を紹介する。 
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